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Resumen. Las afinidades filogenéticas de Hypopyrrhus pyrohypogaster, el
unico miembro de este género endémico de Colombia, son enigmadticas. En este estudio
establecemos la posicion sistematica de Hypopyrrhus con base en andlisis filogenéticos
de secuencias de los genes mitocondriales citocromo b y ND2. Ademads, completamos el
muestreo a nivel genérico para una filogenia del grupo publicada por Johnson y Lanyon
(1999). Hypopyrrhus pertenece a un clado compuesto principalmente por especies
suramericanas dentro del grupo de los changos y chamones, uno de los cinco clados
principales de los Icteridae. Dentro de este grupo, Hypopyrrhus se ubica
consistentemente en un clado junto con Gymnomystax mexicanus 'y Lampropsar
tanagrinus, pero las reconstrucciones de parsimonia y maxima verosimilitud se
contradicen en cuanto a cudl de estas especies es su taxon hermano. Datos de
vocalizaciones y morfologia sugieren que Hypopyrrhus y Gymnomystax son
probablemente géneros hermanos. La incorporacion de Hypopyrrhus a la filogenia de
Johnson y Lanyon (1989) no causé cambios topolégicos importantes, por lo que las
conclusiones de los estudios evolutivos que usaron esta filogenia como base no fueron
alteradas.
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