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Bacteria Identificadas en el Buche de Forpus passerinus
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Resumen. El periquito Forpus passerinus se alimenta exclusivamente de
semillas de Croton hirtus (Euphorbiaceae) durante su período reproductivo. Las semillas
de C. hirtus son pobres en proteínas y ricas en carbohidratos, principalmente almidón.
Nosotros estudiamos la composición bacteriana del buche de esta ave para explorar si la
actividad microbiana puede ser importante en la digestión de los carbohidratos de la
dieta. El contenido del buche fue cultivado anaeróbicamente y el número total de colonias
viables de bacterias fue obtenido por el método de dilución en agar. Las bacterias fueron
identificadas mediante análisis de ácidos grasos de membrana, utilizando cromatografía
de gases. Encontramos que el buche está colonizado por 105 a 1012 colonias de bacterias
por g de contenido húmedo. Los géneros predominantes son Enterococcus, Lactobacillus,
Streptococcus, Propionibacterium y enterobacterias. Lactobacillus y Streptococcus

producen amilasa. Nuestros resultados sugieren que la actividad microbiana en el buche
representa una adaptación importante para una dieta a base de semillas, al proveer
enzimas que degradan el almidón de la dieta. Nosotros concluimos que la microflora
bacteriana del buche puede ser importante en la fisiología nutricional de este pequeño
psitácido.
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