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 Resumen. Se tiene escaso conocimiento acerca de los efectos del aislamiento 
regional y de la pérdida de hábitat sobre la estructura genética de poblaciones de Anas 
fulvigula, un ave acuática no migratoria de distribución restringida.  Nuestro objetivo fue 
identificar marcadores genéticos de ADN para A. fulvigula y determinar los niveles de 
subdivisión entre poblaciones en Florida.  Examinamos 13 pares de iniciadores (i.e., 
primers) para microsatélites e identificamos seis loci que fueron variables en A. fulvigula.  
Estos marcadores revelaron un bajo nivel de diferenciación genética y un alto grado de 
intercambio genético entre cuatro subpoblaciones de A. fulvigula en Florida.  Para todas 
las poblaciones, la heterocigocidad esperada en un locus varió entre 0.13–0.85 para los 
seis loci examinados.  No hubo diferencias significativas en las frecuencias génicas entre 
las subpoblaciones examinadas, y el valor de Fst para los 5 loci biparentales no fue 
diferente de cero.  Nuestros análisis de las poblaciones de A. fulvigula de Florida 
indicaron altos niveles de heterocigocidad y no mostraron evidencia de subdivisión 
genética entre las unidades reproductivas.  
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